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http://www.cognub.com/index.php/cognitive-platform/

http://www.cognub.com/index.php/cognitive-platform/


AI applications in functional genomics

https://www.sciencedirect.com/science/article/pii/S2001037021004311



ML in Agricultural and Environment sciences



Applications - GWAS



Applications - Variation prediction



Metagenomics



Expression data 



Annotation



Genome editing

https://www.mdpi.com/2073-4409/9/7/1608



Infrastructure requirements for AI

High computing capacity
CPUs for basic AI, GPUs for deep learning

Storage capacity
It’s fundamental to have the ability to scale storage as the volume 

of data grows : need to monitor capacity and plan expansion

Security
AI can involve handling sensitive data such as patient records, 

so it is imperative the infrastructure is secured end-to-end

Networking infrastructure
Good, fast and reliable networks are essential to maximise the 

delivery of results.

genOuest, INRAE CollabIA

https://imotep.inrae.fr/collabIA



Formations
https://training.galaxyproject.org/training-material/topics/statistics/

https://www6.inrae.fr/digitbio/Animations/L-IA-en-sciences-du-vivant

https://www.fun-mooc.fr/en/courses/machine-learning-python-scikit-learn/



PEPI-IBIS Pôle IA 

Un nouveau pôle du PEPI-IBIS  qui prend la suite du pôle Intégration et 
Visualisation de données et qui complémente

● PEPI-Annot
● PEPI-métagénomique
● PEPI-Text-mining



Les activités du pôle

Réunions régulières (1h / 2 mois)

 1 exposé 

-  présentations de résultats, exposé de problématiques, 
besoins et conseils

-  retours d’expérience, tests en cours (outils, méthodes)

-  synthèse de publications d’intérêts

-  infrastructure 

-  retour sur des formations

-  des discussions

Journée tous les 2  ans  sur un 
site (si financement SAPI)

-  présentations générales

-  ateliers

-  formations

Retour lors des AG du PEPI (tous les 2 ans)



Contact

Liste de diffusion : pepi-bioinfostats-ia@inrae.fr

Site web : https://pepi-ibis.inrae.fr/ia-genomique

mailto:pepi-bioinfostats-ia@inrae.fr
https://pepi-ibis.inrae.fr/ia-genomique


Orateurs 

Raphaël Mourad (CBI, Université Toulouse 3, en délégation à INRAE 
MIAT-Mathnum) - Deep learning pour la génomique

Camille Kergal & Christophe Hitte (Equipe génétique du chien, Institute Genetics 
& Development, Rennes) - Méthode d'apprentissage profond pour l'analyse 
génomique des cancers canins comme modèles des cancers humains


