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Plateforme de bioinformatique

Nos missions : 

• Support et participation aux activités de recherche nécessitant de la 
bioinformatique : Analyses et développement de protocoles automatisés

• Intégration, structuration des données, assurer leur accès et leur diffusion : 
Développement de systèmes d’information, infrastructures et services

•  Formation des biologistes aux pratiques numériques
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Les défis de la gestion et de la mise à disposition 
de données génomiques 

Contexte : 
• Augmentation constante du volume 
• Diversité des sources
• Hétérogénéité des formats

Besoins : 
• Ajout de l’information par des pipelines automatisés (annotation 

fonctionnelle)
• Intégration de données
• Visualisation 
• Mise à disposition d’outils pour l’exploration
• Déploiement de plusieurs portails de génomes
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Système d’information : fonctionnement

input
Fichier yaml

Merge Request

CI/CD

Données  
génomiques

Interfaces webBEAURIS
Slurm/Galaxy/Local

Docker

• Permet un déploiement automatique, modulaire et FAIR des données
• Utilise Gitlab CI/CD combiné à une librairie Python dédiée

CI/CD
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Métadonnées
Un fichier yaml par génome

soumis par l’utilisateur via une Merge Request

Description 
des fichiers 
d’entrée

Description 
du génome 
et de l’espèce  
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Système d’intégration continue

Merge Request ouverte => environnement de test

 Interfaces accessibles aux administrateurs

Merge Request acceptée => environnement de production

 Données verrouillées

 Interfaces publiquement accessibles (ou restreintes à un groupe 
d’utilisateurs)
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Librairie Python dédiée 

Vérification Déploiement 
interfaces

Dérivation Verrouillage

BEAURIS

Workflow composé de 4 grandes étapes
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Page d’accueil 



p. 10BIPAA
14.09.23 / Journées PEPI IBIS / Stéphanie ROBIN

Visualisation et curation

Apollo, annotations manuelles

JBrowse, navigateur de génome
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Exploration et outils
GeneNoteBook

BLAST
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Déploiement sur 2 portails 

52 espèces 5 espèces
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Conclusion

● Système automatisé

● Données structurées

● Modulaire, adaptable et déployable n’importe où

● Analyses et déploiements reproductibles

● Code open source : 

○ https://gitlab.com/beaur1s/beauris 

○ https://beauris.readthedocs.io 

https://gitlab.com/beaur1s/beauris
https://beauris.readthedocs.io
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Perspectives 

● Portabilité sur d’autres portails de génomes

● Nouveaux types de données : variants génomiques, orthologie, synténie, 

données phénotypiques

● Nouvelles interfaces web : JBrowse2, AskOmics, Panache, …

● Utiliser des standards de données : Schema.org, RO-Crate, ...

● Soumission aux entrepôts de données publiques : ENA, NCBI, 

recherche.data.gouv.fr, …

● Intégration automatique des génomes de banques publiques
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