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Présentation de l’équipe
2 sites

4 départements INRAE

8 permanents + 1 CDD
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Nos missions
Accompagnement des utilisateurs dans le traitement de leur données à haut

débit et en particulier des séquences

Expertises :

Recherche de variants (SNPs, Indels, variations structurales)

Assemblage de génomes et transcriptomes

Génomique fonctionnelle : RNA-seq, smRNA-seq, ATAC-seq…

Metabarcoding 16S

Galaxy, développement Web et logiciel

Formation

Intégration forte avec Genotoul Bioinfo
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Recherche de variants
Contribution à de grands projets de génotypage (VarGoats, 1000 génomes bovins

et poulets)

Génotypage par séquençage sparse (SeqOccin, PEPR AgroDiv)

Construction de pangénomes (PEPR AgroDiv)
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Assemblage de génomes
Assemblage de nombreux génomes de poissons
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Génomique fonctionnelle
Participation à des projets d’annotation fonctionnelle (AquaFaang, GeneSwitch)

Accompagnement de projets RNA-seq et smallRNA-seq
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Metabarcoding
Développement de FROGS

Accompagnement de projets 16S
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Développement
Différents outils bioinformatiques

Workflows RNA-seq

Quantification et annotation (TAGADA)

Recherche de variants

Expression allèle spécifique

Interfaces de visualisation et bases de données

(PhyloFish, RumiMir, FishmiRNA)

Administration du serveur Galaxy de Genotoul

Bioinfo
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Focus : RumiMir & FishMiRNA
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Contexte
miARNs : courts ARNs non codants

impliqués dans la régulation post

transcriptionnelle

Base de données de référence : miRbase

(dernière mise à jour en 2019)

from Mármol-Sánchez et al, 2021
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RumimiR

Inclut les données de 78 publications d’annotation de

miRNAs chez trois espèces de ruminants (Bovins, caprins,

ovins)

Alignement des séquences sur un même génome de

référence

Alignement à des bases de données de séquences

connues
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Interface RumimiR

https://rumimir.sigenae.org/
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FishmiRNA

Intégration de données d’annotation et d’expression de miARNs de 12 espèces de

poisson à ce jour

Pipeline d’annotation basé sur Prost! (Desvignes et al 2019)

Annotation enrichie (identification d’orthogroupes, références externes)

https://fishmirna.org/
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Interface FishmiRNA

Vue annotation

Vue expression
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Perspectives FishmiRNA
Mises à jour FishmiRNA et ajout d’espèces

Améliorations du pipeline d’annotation

Annotation des miRNAs des espèces AquaFaang
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Conclusion
Petite équipe avec des domaines d’expertise variés

Soutien aux biologistes à tous les stades du projet (Conception, analyse,

valorisation…)

Bien implantée dans la communauté
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